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Tipos de Impactos:
(x) sociais (x) tecnoldgicos (x) econémicos (x) culturais ()
outros:

Areas Tematicas da Extens3o:

() 1. Comunicacao () 5. Meio ambiente

() 2. Cultura (x) 6. Saude

() 3. Direitos humanos e justica (x) 7. Tecnologia e producao
() 4. Educacao () 8. Trabalho

Objetivos de Desenvolvimento sustentavel (ODS) da ONU impactados

() 1. Erradicacdo da pobreza () 10. Redugdo das desigualdades

() 2. Fome zero e agricultura sustentavel () 11. Cidades e comunidades sustentaveis
(x) 3. Saude e Bem-estar () 12. Consumo e producdo responsaveis

() 4. Educagao de qualidade () 13. Agdo contra a mudanca global do clima
() 5. 1gualdade de Género () 14. Vida na 4gua

() 6. Agua potavel e Saneamento () 15. Vida terrestre

() 7. Energia Acessivel e Limpa () 16. Paz, justica e institui¢Ges eficazes

() 8. Trabalho decente e crescimento econdmico () 17. Parcerias e meios de implementacao

() 9. Industria, Inovacdo e Infraestrutura

Impactos sociais, tecnolégicos, econémicos e culturais

A tese propOe um aplicativo usando o software R (pacote Shiny) para a classificacdo de
sequéncias de coronavirus por meio de um método livre de alinhamento baseado em k-mer e
do método k-médias. Este avanco tecnoldgico tem o potencial de gerar diversos impactos
significativos em diferentes esferas. No ambito social, o aplicativo pode contribuir para a radpida
identificacdo e caracterizagdo de virus, sendo crucial em situacdes de surtos e pandemias,
promovendo a saude publica e a tomada de decisbes baseadas em evidéncias. Em termos
tecnolégicos, a criagdo desse aplicativo impulsiona o desenvolvimento de ferramentas
avancadas de anadlise gendmica, ampliando o conhecimento cientifico e as aplica¢des praticas na
area da bioinformatica. Do ponto de vista econdmico, o uso desse aplicativo pode reduzir custos
e tempo associados a andlise de sequéncias virais, beneficiando laboratérios de pesquisa e
instituicGes de saude. Além disso, a capacidade de classificar rapidamente sequéncias virais
também pode ter impactos culturais, aumentando a conscientizagdo sobre a importancia da
genbmica na medicina e na compreensdo das doencas infecciosas, influenciando assim as



politicas de salde e as atitudes em relagdo a ciéncia e a tecnologia. Em suma, a criacdo desse
aplicativo representa um avanco significativo que transcende o campo da biologia e estatistica,
impactando positivamente aspectos sociais, tecnoldgicos, econémicos e culturais da sociedade.

Social, technological, economic and cultural impacts

The thesis proposes an application using R software (Shiny package) for the classification of
coronavirus sequences through an alignment-free method based on k-mer and k-means
methods. This technological advancement has the potential to generate several significant
impacts in various spheres. Socially, the application can contribute to the rapid identification and
characterization of viruses, being crucial in outbreak and pandemic situations, promoting public
health and evidence-based decision-making. Technologically, the creation of this application
drives the development of advanced genomic analysis tools, expanding scientific knowledge and
practical applications in the field of bioinformatics. From an economic perspective, the use of
this application can reduce costs and time associated with viral sequence analysis, benefiting
research laboratories and healthcare institutions. Additionally, the ability to quickly classify viral
sequences can also have cultural impacts, increasing awareness of the importance of genomics
in medicine and understanding infectious diseases, thus influencing health policies and attitudes
towards science and technology. In summary, the creation of this application represents a
significant advancement that transcends the fields of biology and statistics, positively impacting
social, technological, economic, and cultural aspects of society.
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